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POSTERES. Sesién Temética IV - Modificacién Genética y Tecnologias Emergentes

Recapitulacién del mutante Arlequin sin secuencias
de DNA foraneo mediante edicion CRISPR y posterior
segregacion del vector molecular
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Atarés', Abraham S. Quevedo-Colmena?, Fernando Juan Yuste-Lisbona? Rafael Lozano?
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Pese a lo valioso que pueda ser, un mutante insercional estd sometido a la estricta regulacién
de los OGMs en la Unién Europea, lo que practicamente impide su comercializacién. ;Seria
posible obtener una fenocopia de un mutante insercional sin secuencias de DNA foraneo? Si se
trata de un mutante recesivo de anulacién de funcioén, la recapitulacion se podria lograr editando
la secuencia codificadora y seleccionando un evento de edicién funcionalmente similar al del
mutante. En el caso de un mutante dominante de ganancia de funcién, la recapitulacion seria
mucho mas dificil, ya que habria que editar el promotor para lograr un nivel de transcripcién
similar al del mutante, lo que no serfa posible con una estrategia de sobreexpresion (e. g., p35s).
Arlequin (Alg) es un mutante insercional de tomate, de tipo semidominante, en el que se
produce una conversién homedtica de los sépalos en érganos suculentos que maduran como
un fruto. Los frutos derivados de los sépales tienen altos niveles de grados Brix, lo que es
interesante en el tomate de industria, y los procedentes del ovario tienen pardmetros de calidad
superiores, lo que es relevante en el tomate para el consumo en fresco (Pineda et al, 2010). La
caracterizacién molecular reflejé que los cambios en el patrén del desarrollo de los sépalos se
deben a una expresion ectopica del gen MADS-Box TAGL1/ALQ, consecuencia de la insercion
de un T-DNA truncado en un dominio que regula la transcripcion de dicho gen (Giménez et al.,
2010). El andlisis funcional de TAGL1/ALQ indic que el gen desempefia un papel importante
en el proceso de maduracién, y actia como un regulador clave en otras etapas del desarrollo
reproductivo. Asi, Ribelles et al (2019) demostraron que el mayor nivel de expresién del gen
TAGL1/ALQ activa eventos de division celular en el ovario previos al proceso de polinizacion,
lo que conduce a una mayor tasa de cuajado de fruto. Ademds, el cuajado independiente
de polinizacién y el mayor nivel de citoquininas endégenas conllevan al mantenimiento de la
produccién en condiciones de salinidad moderada (Ribelles et al., 2019).

Con el fin de obtener una fenocopia de este mutante sin secuencias de DNA foraneo, editamos
la secuencia que regula la expresién del gen TAGL1/ALQ mediante CRISPR/Cas?. Tras el
fenotipado de las plantas editadas en el invernadero, identificamos una que recapitulaba
el fenotipo Arlequin. Por dltimo, la segregacién del vector molecular ha permitido obtener
plantas con fenotipo Arlequin que serian indistinguibles de un mutante espontaneo.
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