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Salinas, bacterias y virus: evolución en acción
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¿Qué ocurre cuando una comunidad microbiana es “invadida” por una cepa de una bacteria autóctona 
que ya no está en el sistema? ¿Sobrevive la cepa invasora o se elimina del sistema? ¿Cuáles son 
los principales agentes bióticos de control de este cambio: los virus o los otros microorganismos 
que componen la comunidad? ¿Cuál es el papel de la competencia intraespecífica? ¿Se cumple la 
predicción de “kill-the-winner” y son los virus los que eliminan a la cepa invasora? ¿En ese caso, cuál es 
la fuente de estos virus? ¿Qué huella deja la invasión en el sistema? ¿Se recuperan las comunidades 
celulares y víricas?Para contestar a estas y otras preguntas, hemos estudiado durante un mes los 
cambios en la comunidad microbiana de un cristalizador de una salina solar al que le añadimos un 
cultivo puro de una cepa de la bacteria halófila extrema Salinibacter ruber M8. Esta cepa se había 
aislado de la misma salina 15 años atrás, pero estaba ausente del cristalizador en el momento de la 
inoculación. Los cambios de virus y microorganismos celulares se analizaron mediante recuentos 
al microscopio, metagenómica, metatranscriptómica, y aislamiento y caracterización de cientos de 
nuevos virus de S. ruber M8 y nuevas cepas de la bacteria. La combinación de estos resultados 
nos ha permitido no solo empezar a conocer las respuestas sino también monitorizar en directo la 
sorprendente velocidad y los mecanismos de evolución de la comunidad vírica del sistema.
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