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INTRODUCCION

En los dltimos afios se han clonado distintos genes responsables del proceso de domesticacién de la
cebada, Hordeum vulgare L. ssp. vulgare, a partir de la especie silvestre H. vulgare ssp. spontancum.
Son el factor de transcripcién Vrs! (Komatsuda et al. 2007) que determina el tipo de espiga (2 o 6 filas
de grano por piso de la espiga, o carreras) y los dos genes, Btrl v Bir2. El alelo mutado recesivo en
cualquiera de estos dos genes produce un raquis tenaz (Pourkheirandish et al. 2015). El gen Vis/ ha
sido ampliamente estudiado. El alelo dominante original del ancestro de la cebada codifica para un fac-
tor de transcripcién que provoca la esterilidad del gineceo de las flores laterales, dando lugar a espigas
de dos carreras. El alelo recesivo produce fertilidad de las flores laterales, dando lugar a un fenotipo de
6 carreras. El estudio de las mutaciones en estos genes permite trazar la historia de la domesticacién
del cultivo.

MATERIAL Y METODOS

Se analiz6 la diversidad de la secuencia de los genes VisI, Brrl y Bir2 en variedades locales espafiolas
de cebada, de dos y de seis carreras, y genotipos de cebada silvestre (H. vulgare ssp. spontaneum) de
origen marroqui. Los materiales se genotiparon ademds con 400 SNPs, cuyos resultados se analizaron
mediante coordenadas principales.

RESULTADOS Y DISCUSION

Un andlisis filogenético anterior de cultivares de cebada identificé dos alelos de Vrs1 dentro de las ce-
badas de 2 carreras y al menos cuatro entre las de 6 carreras (Saisho et al., 2009; Cuesta-Marcos et al.
2010), siendo uno de estos tltimos muy abundante en materiales del Mediterrdneo.

La mayoria (aproximadamente 90%) de las cebadas tradicionales espafiolas guardadas en bancos de
germoplasma son de seis carreras. Tienen dos alelos distintos en Vrs/, indicando dos posibles origenes
(Yahiaoui et al., 2008). Uno de ellos es el alelo “mediterrdneo” descrito por Komatsuda et al. (2007).
Dentro de las variedades de dos carreras, la mayorfa tienen el alelo mds comiin que se encuentra en
cebadas de todo el mundo. Sin embargo, se ha encontrado un alelo nuevo de Vrsl (Vrsl.b5) en 7 de
las 54 accesiones locales espafiolas de dos carreras (13%). Este alelo no se ha descrito en ningiin otro
estudio, por ejemplo en el estudio mds amplio realizado, el de Mufioz-Amatriain et al. (2014), en el
que se analizaron 2800 accesiones de todo el mundo. Tampoco aparece en las cebadas silvestres de
Marruecos, que han sido propuestas como posibles ancestros de la cebada del oeste del Mediterrdneo
(Molina-Cano et al., 1987). Moralejo et al. (1994) ya indicaron una singularidad de las cebadas espa-

. fiolas de dos carreras.

Se describiré la mutacién que ha dado origen a este nuevo alelo y se discutird la filogenia de Vis/. Los
resultados apuntan una nueva hipdtesis sobre el origen del alelo de seis carreras “mediterrdneo” (vrsi.
a2), que podria resultar de una mutacién bien en el alelo Vrsi.b2 (hipétesis cldsica) o en el alelo Vrs/.
b5 recién encontrado, identificado en variedades locales espafiolas. El andlisis combinado de los alelos
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s/ y de los genes B/ y Brr2 indican una situacién compleja del origen de las cebadas espafiolas,

con al menos dos vias de entrada distintas, seguidas de una posible evoluecién local.
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